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In Deutschland sind seit dem 30.10.2020 mehr als 200 HPAI H5-Falle bei Wildvo-
geln und 9 Ausbriche bei Hausgefliigel vorwiegend in den Kiistenregionen aufge-

treten. Im schleswig-holsteinischen Wattenmeer wird weiterhin ein hohes Auf-
kommen an toten Wasservogeln beobachtet. AuBerdem meldeten das Vereinigte
Konigreich, die Niederlande, Frankreich (Korsika), Danemark und Irland Wildvo-
gelfalle bzw. Ausbriiche von HPAIV H5 in Nutzgefliigelbestanden. Das Risiko der
Ausbreitung in Wasservogelpopulationen und des Eintrags in deutsche Nutzgeflu-
gelhaltungen und Vogelbestande in zoologischen Einrichtungen wird als hoch ein-
gestuft. UberwachungsmaBnahmen hinsichtlich toter oder kranker Wildvégel soll-
ten unverziglich weiter intensiviert sowie die Biosicherheit in den Gefligelbe-
trieben uberpriift und ggf. optimiert werden. Kontakte zwischen Gefligel und
Wildvogeln sollten unbedingt verhindert werden.
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Risikoeinschatzung zum Auftreten von HPAIV H5 in Deutschland

Hintergrund
In der Risikoeinschatzung vom 05.11.2020 wurde zum Auftreten von HPAIV H5 in Israel (Mitte Oktober), den
Niederlanden, in Deutschland (Ende Oktober) und im Vereinigten Konigreich (Anfang November) berichtet.

Seit dem 30.10. werden in Deutschland taglich HPAIV H5-infizierte, vorwiegend tot aufgefundene Wildvogel
an das Tierseuchennachrichtensystem gemeldet. Die Funde stammen Uberwiegend aus dem Bereich der
schleswig-holsteinischen Wattenmeerkiste, wo bisher mehrere Tausend verendete Enten und Ganse (liber-
wiegend Pfeifenten und Nonnenganse) geborgen wurden, und der Ostseekiiste in Mecklenburg-Vorpommern.
Vereinzelte Nachweise gibt es auch aus Hamburg, Brandenburg und Niedersachsen. Derzeit wurden drei
HPAIV Subtypen nachgewiesen, H5N8, welcher dominiert sowie H5N5 und H5N1.

Bei Wildvogeln wird HPAIV H5N8 am haufigsten in Proben von verendeten Nonnengansen, Pfeifenten und
anderen Gansearten nachgewiesen. Es mehren sich allerdings auch Falle bei Mowen, Eulen- und Greifvogeln
einschlieBlich einzelner Seeadler und Uhus. In Brandenburg wurde zum ersten Mal in Deutschland ein toter
Kranich HPAIV H5 positiv getestet. Allerdings wurde HPAIV H5N5/N8 nicht nur bei toten, sondern auch bei
mindestens 17 klinisch gesund beprobten Enten und Gansen bzw. in Kotproben dieser Vogel nachgewiesen.

Seit HPAIV H5N8 zu einem ersten Ausbruch in einer Gefligelhaltung auf LangeneB in Nordfriesland gefiuihrt
hat (03.11.2020), wurden weitere 8 Ausbriiche bei gehaltenen Vogeln Schleswig-Holstein, Mecklenburg-Vor-
pommern und Niedersachsen gemeldet, darunter befinden sich auch drei groBe kommerzielle Geflugelbe-
triebe (Abbildung 1, Tabelle 1).
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Tabelle 1: Bestatigte Ausbriche von HPAI H5 bei Hausgefliigel und Falle bei Wildvogeln seit 01.10.2020 in Deutschland.
Quelle: TSN (Stand 17.11.2020)

Bundesland Kreis Wildvogel/ Anzahl Wildvogel-  Anzahl be-
Haus egli] el Vogelgruppe/Gefliigelart Falle / Hausgeflii-  troffener
gel-Ausbriiche Tiere*
Brandenburg Ostprignitz-Ruppin Wildvogel Kranich 1
Prignitz Wildvogel Greifvogel 1
Hamburg Hamburg Stadt Wildvogel Ente, Schwan, Mowe, Graugans 7
Nordwestmecklenburg Wildvogel Schwan 1
Vonizommern—Grelfs— Wildvogel Ente, Mowe 2
Mecklenburg e
Vorpommern . Wildvogel Ente, Gans, Greifvogel 24
Vorpommern-Riigen .
Hausgefliigel Legehenne, Ente, Gans, Pute 3 >4.000
Landkreis Rostock Hausgefliigel Legehenne, Ente 2 >54.000
. Wildvogel Gans 1
Aurich >
Hausgefliigel Legehenne 1 11
Cuxhaven Wildvogel Ente 2
Diepholz Wildvogel Gans 1
. Emden Wildvogel Gans 2
Niedersachsen .
Harburg Wildvogel Gans 1
Leer Wildvogel Gans 1
Wesermarsch Wildvogel Gans 4
Wilhelmshaven Wildvogel Gans 3
Wittmund Wildvogel Gans 1
Dithmarschen Wildvogel fgs, Glets, Gllilanel, K, 48
Watvogel
Neumiinster Wildvogel Mowe 1
Nordfriesland Wildvogel Ente, Gans, W?At.\_/ogel, Greifvogel, 91
owe
Hausgefliigel Huhn, Gans 2 >400
Schleswig-Hol-  p(5, Wildvogel Gans 1
stein
Heddauie Rl Wildvogel Ente, Gans 9
forde
Segeberg Wildvogel Gans, Greifvogel 2
Hausgefliigel Legehenne 1 21
Steinburg Wildvogel Gans 5

* nur bei Geflugel zutreffend
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Abbildung 1: HPAI H5-Ausbriiche bei Gefliigel und Falle bei Wildvogeln in Deutschland, die seit 01. Oktober 2020 an TSN
gemeldet wurden. (Stand: 17.11.2020). Symbole: Siehe Legende.

Seit dem 23.10. meldeten die Niederlande HPAIV H5N8-Falle bei mindestens 35 meist tot aufgefundenen
Wasser- und Greifvogeln. Vier lebend beprobte Pfeifenten waren HPAIV H5N1 positiv. Neben einem Ausbruch

bei gehaltenen Vogeln in einem Zoo wurden zwischen dem 29.10. und 10.11. drei Ausbriiche von HPAIV H5
in einem Broiler-Elterntierbestand mit knapp 40.000 Tieren, einem Legehennenbestand mit 100.000 Tieren
und einem weiteren Gefliigelbestand mit 47.000 Tieren bekannt.

Das Vereinigte Konigreich meldete seit dem 2.11. insgesamt zwei Ausbriiche bei Hausgefliigel sowie Falle

bei Trauerschwanen, Kanada- und Graugansen.

Bei einem Wanderfalken in Irland wurde HPAIV H5N8 nachgewiesen.

In Ddnemark wurde am 16.11. ein HPAIV H5N8-Ausbruch in einer Gefligelhaltung mit 25.000 Legehennen
gemeldet. AuBerdem wurde HPAIV H5N8 bei 11 tot aufgefundenen Wildvogeln, uberwiegend Nonnenganse,
festgestellt. Der Subtyp H5N5 wurde bei einem Wanderfalken nachgewiesen (Abbildung 2).

Am 17.11. meldete Frankreich den Ausbruch von HPAI H5N8 bei gehaltenen Vogeln auf Korsika.

4 | Risikoeinschitzung | FLI | Stand 18.11.2020



Risikoeinschatzung zum Auftreten von HPAIV H5 in Deutschland

PR T O
S 7 DR 4 FRIEDRICH-LOEFFLER-INSTITUT
2 12}3@ v A A

@ Hausgeflugel 2020 (n = 17)

A Wildvbgel 2020 (n = 261) S o e e
R) W ! O
W Zoovdgel 2020 (n = 1) <

Quelle: TSN, FLI, ADNS - bestatigte Falle 01.07.2020 - 18.11.2020L

Abbildung 2: HPAI H5-Ausbriiche bei Gefliigel und Falle bei Wildvogeln in Europa, die seit 01. Oktober 2020 an ADNS
und TSN gemeldet wurden. (Stand: 17.11.2020). Symbole: Siehe Legende.

Einschatzung der Situation

Ein seit Sommer 2020 aktives HPAIV H5-Geschehen im sudlichen Sibirien und dem angrenzenden Norden
Kasachstan hatte bereits zu ersten Warnungen gefiihrt, dass HPAI H5-Viren mit dem Herbstvogelzug nach
Europa gelangen konnten. In der Vergangenheit fielen bereits einige solcher Ausbruchsgeschehen zeitlich
und raumlich mit dem Herbstzug von migrierenden Wasservogeln zusammen und fuhrten zur Verbreitung
der Viren nach Europa und Afrika.

Diese Befiirchtungen wurden nun durch zahlreiche, annahernd zeitgleiche Nachweise von HPAIV H5-positiven
Wildvogeln zunachst in den Niederlanden und Deutschland und nun auch im Vereinten Konigreich, Irland und
Danemark vorwiegend entlang der Meereskiisten bestatigt. Das Geschehen entwickelt sich hoch-dynamisch,
die Zahl HPAIV H5- positiv getesteter Vogel steigt taglich weiter an. Am 17.11. wurde ein Ausbruch bei
gehaltenen Vogeln in Korsika bekannt. Seit dem 4.11. wird HPAIV H5N8 auch vereinzelt in Gefliigelbestanden
festgestellt: In Deutschland sind bisher 9 Haltungen betroffen, darunter auch ein Putenbetrieb mit >16.000
Tieren und ein Betrieb mit Uber 50.000 Legehennen. Die Eintragsquellen sind unbekannt, jedoch wird virus-
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kontaminiertes Material (Schuhwerk, Fahrzeuge, Gegenstande, Einstreu) ist fur die meisten Gefligelhaltun-
gen als wahrscheinlichste Infektionsquelle angesehen. Das Risiko eines Eintrags iiber zugekauftes Gefliigel,
Futter und Trankwasser ist derzeit vernachlassigbar. Uberall dort, wo Kontaktmdglichkeiten zwischen Wild-
vogeln und Hausgefligel, insbesondere Wasservogeln, bestehen, konnen Infektionen eingetragen werden
und neue Infektionsquellen entstehen sofern nicht ein Virusaustrag aus diesen betroffenen Bestanden un-
terbunden werden kann.

Niedrige Temperaturen im Herbst und Winter stabilisieren die Infektiositat von Influenzaviren in der Um-
welt. Wenn sich Wasservogel in hoher Zahl sammeln und vermischen, werden Virusubertragungen zwischen
Wildvogeln und somit die Verbreitung der Viren beglinstigt. Eine umfassende Untersuchung der wilden Was-
servogel ist in der Regel nicht moglich, so dass die tatsachliche Verbreitung der HPAI H5 Viren nur aus
sporadischen Funden, nicht aber in Ganze eingeschatzt werden kann. Es muss davon ausgegangen werden,
dass sich die Viren in Deutschland bei Wildvogeln weiterverbreiten, eventuell ohne auffallig erhohte Morta-
litat. Diese lokale Ausbreitung an der Nord- und Ostseekiistenregion bestimmt derzeit die Dynamik des Aus-
bruchsgeschehens. Es ist absehbar, dass sich das Virus von hier weiter ins Binnenland ausbreiten wird und
es in den nachsten Tagen und Wochen zu Fallen in anderen Bundeslandern kommen wird.

Ahnlich dem HPAIV H5N8 Geschehen im Jahr 2016/2017 kommt es aktuell iiberwiegend bei Wasservogeln
und Vogelarten, die sich auch von Aas ernahren, z.B. verschiedene Greif-, Eulen- und Mowenvogel, zu ver-
mehrten Todesfallen. Bisher sind in Deutschland mindestens 20 verschiedene Vogelarten betroffen, darunter
zur Zeit Uiberwiegend Pfeifenten und Nonnenganse. Aufgrund von HPAIV H5-Funden auch bei klinisch gesund
erscheinenden Wasservogeln oder in deren Kot, ist zu vermuten, dass Wildvogel das Virus ausscheiden kon-
nen ohne zu erkranken oder zu verenden. Tote und infizierte Greif-, Mowen- und Eulenvogel sind als Indi-
katoren fir ein lokalisiertes Ausbruchsgeschehen in der Umgebung zu werten.

Symptomlos infizierte Wildvogel bzw. solche, die sich in der Inkubationszeit befinden, sind mobile Virustra-
ger, die das Virus weiter verbreiten konnen. Viele Wasservogelarten (z.B. Ganse, Schwane, einige Entenar-
ten) bewegen sich zwischen Ackerflachen (insbesondere Griinland, Maisstoppel sowie Wintersaaten von Raps
und Getreide), auf denen sie tagsiiber Nahrung aufnehmen, und Rastgewassern, die sie abends und nachts
aufsuchen. Sie konnen das Virus mit dem Kot ausscheiden und die aufgesuchten Landflachen und Gewasser
kontaminieren. Dariber hinaus konnen tote Wasservogel von Pradatoren (Saugetiere wie Fuchs und Marder,
aber auch Greifvogel und Krahen) gedffnet und Korperteile oder Innereien, die hohe Viruslasten tragen,
verschleppt werden, so dass mit einer betrachtlichen Umweltkontamination auch auf Acker- und Weidefla-
chen gerechnet werden muss. Personen, die solche Flachen betreten, und Fahrzeuge, die sie befahren,
konnen das Virus weiterverbreiten und auch in Gefliigel haltende Betriebe eintragen.

Bei eintretendem Frost ist mit einer weiteren Dynamik an Vogelbewegungen zu rechnen. Viele Wasservogel-
arten sind Kalteflichter, d.h. sie suchen eisfreie Gewasser auf. Unter solchen Witterungsbedingungen kann
es zu einer weiteren Verlagerung des Infektionsgeschehens bei Wildvogeln in das Binnenland und weiter
nach Stideuropa kommen.

Phylogenetische Untersuchungen der HPAI H5-Viren lassen auf einen neuen Eintrag schlieBen. Die bisher
analysierten Viren gehoren zwar wie die seit 2016 eingeschleppten HPAIV H5N8 zur Klade 2.3.4.4b, stehen
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jedoch nicht in direktem phylogenetischen Zusammenhang mit den H5N8-Viren, welche die Ausbriiche im
ersten Halbjahr 2020 in Europa verursachten. Stattdessen weisen die analysierten Viren eine neue geneti-
sche Signatur auf, die Ahnlichkeiten zu verschiedenen Viren der letzten Jahre aus Eurasien zeigen. Ahnlich-
keiten zeigen sich besonders im HA Gen zu Viren aus den Jahren 2016/2017. Sequenzvergleiche mit den
Viren aus den Niederlanden zeigen sowohl ahnliche als auch unterschiedliche Segmente. Das deutet darauf
hin, dass der aktuelle Virusstamm ahnlich wie in 2016/17 eine gehaufte genetische Reassortierung (z.B.
H5N5, H5N1) zulasst. Aufgrund der bisherigen Informationen uber Totfunde und die Speziesverteilung ist
von einer vergleichbaren Virulenz der neuen Reassortanten wie bei den HPAIV H5Nx von 2016 bis 2019 aus-
zugehen. Gleiches gilt fur das zoonotische Risiko. Bisher gibt es keine Hinweise, dass die neuen Reassortan-
ten ein zoonotisches Potential besitzen.

Einschatzung des Risikos und Empfehlungen

Die umfangreichen Funde von HPAI H5-Viren bei Wasser-, Greif-, Eulen- und Mowenvogeln sowie die Eintrage
des Virus in Geflugelhaltungen in Kiistenregionen der Nord- und Ostsee stehen zeitlich und raumlich in Zu-
sammenhang mit dem Herbstzug von Wasservogeln.

Die Dichte der Wildvogelpopulationen in den Rastgebieten kann in den kommenden Wochen weiter zuneh-
men. Diese Bedingungen beguinstigen die Virusubertragung und Ausbreitung. Tote, infizierte Wildvogel wer-
den von Aasfressern aufgenommen, die zu einer Virusverbreitung innerhalb ihres Bewegungsradius und zu
Umweltkontaminationen beitragen. Damit steigt auch das Risiko indirekter Eintragungswege in Gefliigelbe-
triebe.

Das Risiko der Ausbreitung von HPAI H5-Viren in Wasservogelpopulationen innerhalb Deutschlands und
Europas wird hoch eingestuft. Das Risiko weiterer Eintrage in deutsche Nutzgefliigelhaltungen und Vo-
gelbestande in zoologischen Einrichtungen durch direkte und indirekte Kontakte zu Wildvogeln wird
ebenfalls als hoch eingeschatzt, insbesondere bei Haltungen in der Nahe von Wasservogelrast- und Wildvo-
gelsammelplatzen, einschlieBlich Ackerflachen, auf denen sich Wildvogel sammeln.

Oberste Prioritat hat der Schutz der Nutzgefliigelbestande vor einem Eintrag und der moglichen weiteren
Verbreitung von HPAIV Infektionen. Hierzu missen die einschlagig empfohlenen BiosicherheitsmaBnahmen
und Uberwachungs- bzw. Abklarungsuntersuchungen iiberpriift und unbedingt konsequent eingehalten wer-
den. Zur Einhaltung von Grundregeln der Biosicherheit sind Gefliigelhalter gesetzlich verpflichtet. AuBerdem
ist die Errichtung einer funktionierenden physischen Barriere zwischen den Habitaten von wilden Wasservo-
geln (z.B. Gewasser, Felder auf denen sich Ganse, Enten oder Schwane sammeln) und den Gefliigelhaltungen
wesentlich. Die Aufstallung von Gefliigel und weitere BiosicherheitsmaBnahmen minimieren das Risiko eines
direkten und indirekten Kontakts mit infizierten Wildvogeln. Berlicksichtigt werden miissen vor allem indi-
rekte Eintragswege wie kontaminiertes Futter, Wasser oder verunreinigte Einstreu und Gegenstande (Schuh-
werk, Schubkarren, Fahrzeuge usw.). Diese sind zu unterbinden und geeignete DesinfektionsmaBnahmen
vorzusehen. Das Verschleppen von Infektionen zwischen Gefliigelhaltungen ist zu vermeiden. Hierzu miissen
strenge BiosicherheitsmaBnahmen getroffen werden, insbesondere die konsequente Reinigung und Desin-
fektion von Kleidung, Schuhen, Geraten und Fahrzeugen.
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Auffalliges Verhalten und Totfunde bei Wildvogeln sollten umgehend den Veterinarbehorden zur Bergung

und Untersuchung gemeldet werden. Eine zeitnahe Bergung und sichere Entsorgung ist wichtig, um Infekti-

onsketten durch aasfressende Vogel zu verhindern. In Zoos und Gefliigelhaltungen, insbesondere mit Aus-

lauf- und Freilandhaltung sollten Praventions- und BiosicherheitsmaBnahmen dringend uberpriift und, wenn

notig, optimiert werden.

Konkret werden folgende weitere Empfehlungen ausgesprochen:

Uberpriifung der Durchfiihrbarkeit der in den Krisenplanen fiir den Seuchenfall vorgesehenen MaBnah-
men und Aktualisierung der Plane, soweit erforderlich

Personen, die Gefligel in einer Haltung regelmaRig versorgen, sollten Stalle anderer Haltungen, in de-
nen sich Gefliigel befindet, in den folgenden 48 h nicht betreten. Tierarzte und andere Personen, die
berufsmaBig Gefliigelbestande besuchen, sollten ihre Tour abbrechen und die genannte Karenzzeit ein-
halten, wenn sie einen Bestand betreten haben, in dem klinische Anzeichen einschlieBlich erhohte Mor-
talitaten auf HPAI hindeuten.

Vermeidung der gemeinsamen Nutzung von Geratschaften und Fahrzeugen durch Geflugelhaltungen.
Beschrankung von Fahrzeug- und Personenverkehr in Geflugelbetrieben auf das unerlassliche MaB.
Risikobasierte Einschrankung der Freilandhaltung (Aufstallung) von Gefliigel (mindestens im Umfeld von
HPAIV H5-Fundorten).

Aufstallung von Zoovogeln soweit moglich, Zugangsbeschrankungen zu Vogelhausern/Vogelschauen in
Risikogebieten.

Minimierung von direkten und indirekten Kontaktmoglichkeiten zwischen Gefliigel und wilden Wasser-
vogeln und natiirlichen Gewassern (z.B. Abdecken von Feuerloschteichen auf dem Betriebsgelande etc.).
Einschrankung der Jagd auf Wasserwild in betroffenen Bundeslandern, um etwaig infizierte Tiere nicht
aufzuscheuchen.

Uberpriifung, Optimierung und konsequente Umsetzung der BiosicherheitsmaBnahmen in Gefliigelhal-
tungen, auch unter Nutzung verfugbarer Checklisten und Online-Tools (https://risikoampel.uni-

vechta.de/plugins.php/aisurveyplugin/ai/survey?disease_id=1)

Umsetzung der Mindest-BiosicherheitsmaBnahmen in Kleinhaltungen (https://www.openagrar.de/serv-
lets/MCRFileNodeServlet/openagrar_derivate_00000891/Merkblatt-Al_2016-11-25.pdf),
zoologischen Garten, Tierparks und -heimen entsprechend der Gefligelpest Schutzverordnung

(https://www.gesetze-im-internet.de/geflpestschv/)

Erhohte Wachsamkeit flir ein schnelles Erkennen von Verdachtsfallen bei Gefligel und unverziigliche
Einleitung der diagnostischen Abklarung hinsichtlich HPAIV

Intensivierung des passiven und aktiven Wildvogelmonitorings mit Schwerpunkt auf Wasser- und Greif-
vogeln:

o Die Bevolkerung ist aufgerufen, Beobachtungen von unnormalen Verhaltensweisen bei Wasser-
vogeln (z.B. unkoordiniertes Kopfkreisen) sowie Totfunde von Wildvogeln den Veterinarbehor-
den sofort zu melden, um die Friiherkennung zu forcieren.

o Tote Vogel sollten unverziiglich eingesammelt und stichprobenartig auf das Vorkommen von In-
fluenza-A Infektionen in den Landesuntersuchungsamtern untersucht und anschlieBend sicher
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entsorgt werden, um eine Umweltkontamination bzw. eine Ubertragung auf aasfressende Vogel
zu vermeiden. Bei der stichprobenartigen Untersuchung sollte in jedem Fall von jeder Vogelart
mindestens ein Tupfer pro Gebiet genommen werden. Totfunde sollten nach Art, Alter und Ort
ihres Fundes dokumentiert werden.

o Besondere Aufmerksamkeit sollte Beobachtungen in Vogelschutzgebieten gelten. In diesen Ge-
bieten sollte auch die gezielte Untersuchung von Kot von Wasservogeln (z.B. Blessganse, Pfeif-
enten) in Betracht gezogen werden, um das lokale Risiko einzuschatzen.

Weitere Hinweise:

Die Europaische Lebensmittelsicherheitsbehorde (European Food Safety Authority, EFSA) bietet vierteljahrig
einen frei zuganglichen Bericht (auf Englisch) zu HPAI Ausbriichen bei Gefliigel und Fallen bei Wildvogeln
unter folgendem Link an:

https://www.efsa.europa.eu/en/publications/?f%5B0%5D=sm_field so_type%3Ascientific_report_post 11

Friedrich-Loeffler-Institut, Bundesforschungsinstitut fiir Tiergesundheit

Hauptsitz: Insel Riems, Sidufer 10, D-17493 Greifswald-Insel Riems, www.fli.de
Foto/Quelle: privat
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